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SARS-CoV-2
Genotypisierung

geb. am

Kostentriager o Krankenhaus / allg. Pflegekasse | EINgang (dieses Feld bitte freilassen)

Kostentrager o Patient Wahlleistung / Privat

Resultatempfanger Angaben:
Reiseanamnese: ja/nein, Region, Zeitspanne
Dr. Tel.
Stationsangabe Datum Unterschrift
Krank seit:
DEMIS-Labor-Kennung:
g Entnahmedatum:

Material: Anmerkungen (V.a. auf besondere Variante etc):

(OO Originalmaterial (Abstrich etc)

O Eluat (RNA)

Ct-Wert/Viruslast bei Testung:

Bitte pro Probe je einen Schein mit Patientendaten beilegen. Bei externen
Einsendungen bitte auch DEMIS Labor-ID angeben. Bei Proben die bereits
[ ) mit einer Varianten-PCR getestet wurden bitte Ergebnis angeben.

O  SARS-CoV-2 Sequenzierung®

Genomsequenzierung mittels next generation sequencing Verfahren, Ergebnis ca 2-10 Tage

Bitte nur Proben mit Ct<30 einsenden mit Angabe des Ct-
Wertes auf ProbengefaR. Bevorzugt bereits extrahierte
Nukleinsauren (Eluate) einsenden. Transport bei ca 4°C
ausreichend.

O Variantenanalyse per Mutations-PCR

Schnelldifferenzierung zwischen Wildtyp und verschiedener Variants of Concern (VOC). Ergebnis ca 1-3
Tage

Akkreditiert nach DIN EN ISO 15189; Verfahrensnummer: D-ML-14413-01-00
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